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زمينه  در مطرحمسائل نده به منظور ادراك فرايندهاي حياتي سلول يكي از مهمترين آناليز رفتار سلولهاي موجودات ز  

-  كه به آن بيان ژن مي-برداريآناليز رفتار سلول از طريق بررسي تعداد دفعات كپي. رودبشمار مي بيوانفورماتيكتحقيقاتي 
رخي از رفتاري كه سلول در شرايط مختلف بايد انجام دهد از طريق تغيير مقدار بيان ب. گيرداز ژنهايش صورت مي - گوييم

  .تاثير تغيير بيان يك ژن بر مقدار بيان ساير ژنهاستدر مورد تغيير مقدار بيان ژن، نكته حائز اهميت، . گرددژنها تعريف مي
تحقيقات . باشد ميسلولهمانگونه كه اشاره شد، تعيين تاثير بيان ژنها بر يكديگر مسئله حائز اهميتي در آناليز رفتار   

است كه تغيير اين بدان معني . پذيردشناسان در اين زمينه نشان داده است كه اين تاثير به صورت گروهي صورت مي زيست
اين تاثيرات به صورت سلسله مراتبي . گرددهاي ديگري از ژنها ميبيان دسته اي از ژنها باعث تغيير بيان ژن دسته يا دسته

كاهش مقدار / باعث افزايشAكاهش مقدار بيان ژنهاي دسته /نوان مثال افزايشعشود؛ ب نيز منتقل مي4ر دسته ژنهابه ساي
اين سلسله  تواند تاثير گذار باشد و ميC بر مقدار بيان ژنهاي دسته خودتغيير اين ردد، كه گمي Bبيان ژنهاي دسته 

اين مثال بيانگر درجه اهميت تشخيص گروه ژنهاي تاثير گذار بر يكديگر در آناليز رفتار سلول . كندميتغييرات ادامه پيدا 
اي مقدار تغيير بيان ژنها صورت  ژنهايي كه تاثير يكسان بر ساير ژنها دارند از طريق بررسي مكاشفه5گروه بندي .باشدمي
توجه به اين نكته ضروري است كه تاثير بيان ژنها بر يكديگر نيازمند گذر زمان است و لذا براي بررسي تغيير بيان . گيردمي

براي گروه بندي ما كه اي كه گاه دادهيپا. ها را در اختيار داشته باشيمسري زماني از مقدار بيان ژنيك ژنها بر يكديگر بايد 
  . زمان مختلف در اختيار ما قرار داده است4براي ان ژن را يمقدار بايم استفاده كردهي سلولهاي مغز ژنها

نتايج بدست . زدپرداميها  به گروه بندي اين دادهSupport Vector Machines  محاسباتي ارائه شده بر پايهمتد  
 كه بر پايه اطلاعات - بندي زيست شناسانگروه% 98 طراحي شده، الگوريتمدهد كه آمده از اين تحقيق نشان مي

هاي جديدي را نيز هاي جديد و سلسله مراتب را به درستي تشخيص داده و همچنين گروه بندي- شدباآزمايشگاهي مي
  .استخراج نموده است
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